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VIRUS DENGUE

Arbovirosis (vector: Aedes aegypti)
* Familia: Flaviviridae.
» Esun virus ARN monocatenario +.
 Tiene 4 serotipos (DEN-1, 2, 3, 4) y 19 genotipos
Contiene proteinas:
 Estructurales: prM (pre M), E (envoltura) y C (capside).
* No estructurales: L\IS1, NS2A, NS2B, NS3, NS4A, NS4B y NS5.
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DIAGNOSTICO DE LABORATORIO DE CASOS SOSPECHOSOS DE DENGUE POR DEPARTAMENTOS 2016

Departamento

AMAZOMNAS
ANCASH
APURIMAC
AREQUIPA
AYACUCHO
CAJAMARCA
CALLAD
CUsCoO
HUANCAVELICA
HUANUCO
ICA

JUNIN

LA LIBERTAD
LAMBAYEQUE
LIMA

LORETO
MADRE DE DIOS
MOQUEGUA
PASCO

PIURA

PUNO

SAN MARTIMN
TACNA
TUMBES
UCAYALI
Total

DENV-1 DENV-2 DENV-2 DENV-4

1 268 3
1 393
63
1
2 416
160 1
17
181
1 270 239
551 59
E 52 13
47 17
1 75 3
1
60 22
1 122 3
20 38
191 E
10 2895 398 3

Positivos no

serotipificados

10
206

504
207

85

122
21
104
35
60
243
1012
194

18
3835

225

85

350
7328

77
944

20
3166
1001

1083

816
105
861
2079
1816
2062
3470
3998
12
105
5956
18
1329

3077
1045

33069

Indeterminado

-

-

=y

SePositividad

17,89
33,31
20,00

22,07
21,13
50,00
31,58
22,22
25,70
26,57
24,61
20,77
26,91
13,07
23,63

6,38

15,08
38,32
14,29
20,81
14,29
4,43
34,19
24,09

Tasa positivos X
100000 hab.

41

[=Ri=]

128
18

38

32

21

29

52

102

190

209

41

55
107
33
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Departamento DENV-1 DENV-2 DEMNV-2 DENV-4 Positivos no T Indeterminado
serohpificados

AMAZOMNAS 1 27 arz2 3 403 6,95 7
AMNCASH 2 S 8 359 1463 9 2245 2443 67
APURIMAC 1 7 1 9 11,11 0
AREQUIPA 0 23 0 23 0
AYACUCHO 234 548 1465 4 2249 34,68 111
CAAMARCA 11 58 358 702 4 1133 37,69 28
CUSCO 134 47 254 1 445 40,58 14
HUAMNCAVELICA 2 7 0 22,22 0
HUANUCO 1 18 12 239 3 271 10,70 3
ICA 480 2 371 EXii] 52 4675 18,25 106
JUMIM 19 1 34 347 1 402 13,43 4
LA LIEERTAD 82 416 240 3682 11 4432 16,67 39
LAMEBAYEQUE 39 223 51 838 4 1155 27,10 24
LIMA 84 28 4a 1087 2184 17 3448 36,13 12
LORETO 35 ] 1404 2307 12 3854 39,83 145
MADRE DE DIOS 42 27 1533 1720 6 3329 4815 1116
MOQUEGUA 3 21 1 25 12,00 2
PASCO 0 23 1 24 0
PIURA 2 153 450 9424 6203 847 17079 58,72 535
PUNOC 0 8 0 8 0
SAN MARTIN 71 1 o438 484 19 1523 66,97 118
TACMA 0 ] 0 8 0
TUMEBES ] 38 3113 2986 26 6171 51,19 1268
UCAYALI 248 22 1811 Qa2 63 3054 67,41 410
Total 89 2005 1271 27 81

Circulacién de senotipos por departamento del EESS que obtiene muestra orio por departamento del EESS que obtiene muestra de
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DIAGNOSTICO DE LABORATORIO DE CASOS SOSPECHOSOS DE DENGUE POR DEPARTAMENTOS 2017
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DEMNV-1 DENV-2 DENV-3 DENV-4 Positivos no Indeterminado \FKL :D
serotipificados

AMAZONAS 3 65 1019 12 1099 6,19 16 Quito
ANCASH 2 93 o 95 211 o
APURIMAC 1 5 o & 16,67 o ECUADOR
AREQUIPA 1 11 o 12 8.33 o
AYACUCHO 17 31 265 3 316 15,19 7
CAJAMARCA 1 6 395 1 403 174 o
cusco 1 1 3 47 1 480 1,04 o
HUANCAVELICA o 3 o 3 o
HUANUCO 5 48 o 53 9,43 1
IcA 1 g 178 5 193 518 1
JUNIN 20 5 177 2 204 12,25 2
LA LIBERTAD o 169 1 170 o
LAMBAYEQUE 4 52 1 57 7.02 o
LIMA 1 4 1 55 1318 3 1382 4.4 1
LORETO 252 769 2855 14 3890 26,25 96
MADRE DE DIOS 382 34 872 4594 5 5887 21,88 896
MOQUEGUA 1 17 o 18 5,56 1
PASCO o 7 o 7 o
PIURA 4 1 123 3452 4 3584 3,57 7
PUNO o 11 o 11 o
SAM MARTIN 2 83 503 g 597 14,24 10
TACNA o 2 o 2 o
TUMBES 1 1 28 1815 17 1862 1.61 12
UCAYALI 56 342 2621 27 3046 13,07 79

Resultado de diagndstico de laboratorio por departamento del EESS que obtiene muestra de

casos sospechosos de Dengue
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@ Positivos @ MNegativos

WA
o MADRE DE DIOS
| ss | LORETO
] ucavall E T
aracucHo [l ey aus2 |
umMa | san naarmin [IETEN
owRa | nmnzonias [ETIEN .
AMAZONAS | ures TN Arequipa la
CUsCo avncucHe [
g 200 400 0 m 2 4m & mi

Serotipos ® DENV-1 @DENV-2 @ DENV-3 @DENV-4

www.ins.gob.pe



Ministerio de Salud

o
L= ] =
Eﬂ&lg PERU

v&

INSTITUTO NACIONAL DE SALUD

Investigar para proteger la salud

DIAGNOSTICO DE LABORATORIO DE CASOS SOSPECHOSOS DE DENGUE POR DEPARTAMENTOS 2019

DEMNWV-2Z DEMV-4 Indeterminado

AMATOMAS 32 13 108 o 153 2941 11
AMNCASH 6 1 5 83 o a5 12,63 1
APLIRIMA E 7 o 10 30,00 1
AREQUIPA 1 = B 19 o 21 38,71 1
AYACUCHO 18 1 194 0 223 13,00 4
CAIAMARCA 1 3 28 2497 [0 2788 10,47 19
CUSCO a2 71 439 o 592 25,84 11
HUAMNCANELICA o (5] o 6 o
HLUAMNILCO 1 16 204 o 221 7.69 2
Ca 2 84 o g6 2,33 o
JUMNIN 291 20 519 o 830 3747 23
LA LIBERTAD S50 15 55 289 o 409 2934 5]
LAMBAYEQUE 2 475 12 1202 o 1691 28,92 38
LIhAA 26 13 1 1 Ta 1650 o 1769 6,78 1
LORETO 162 527 T4z 4149 o 3581 25,66 135
MADRE DE DIOS 403 4 4792 B416 0 11615 4478 3618
MACUEGUA o 10 o 10 v}
PASCC 2 6 11 o L 4211 3
PIURA, 3 a8 &0 2935 1 3007 2,36 4
PUMNO er 14 a0 o 141 57,45 B
SAMN MARTIMN 140 1435 18563 o 438 45,81 183
TACMA 1 2 11 0 T 21,43 1
TUMEBES a7 38 1210 o 1345 10,04 55
LICAYALI 2 31 38 1683 0 1304 6,71 24
Total 347 2110 o 5 TIrsT 256459 1 35878 28.52 323

gue obtiene muestra

Resultade de diagndstico de laboratorio por departamento del EESS que obtiene muestra de

casos sospechosos de Dengue

Serotipos @DENV-1 @DENV-2 @DENV-3 @DENY-4
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E DENGUE POR DEPARTAMENTOS

AVANCE EN DIAGNOSTICO DE LABORATORIO DE CASOS SOSPECHOS
A JUNIO 2020

AISLAMIENTO Y TIPIFICACION  ELISA DE CAPTURA  ELISA DE CAPTURA IGM RT PCR EN - -~

Departamentos VIRAL DENGUE IGG DENGUE DENGUE ELISANST  11Empo REAL L [’N
AMAZONAS 2 4 1 7 h
ANCASH 4 1 1 6 Satio
APURIMAC 1 1 ECUADOR )
AREQUIPA 1 2 5 1 9 AR i (M |
AYACUCHO 2 4 2 8 : i~ 71
CAJAMARCA 4 3 1 8 \ J M/é&/
CALLAO 1 5 10 2 18 B / ‘
Cusco 2 1 3 (¥ ¥
HUANCAVELICA 2 2 9 13 /
HUANUCO 18 8 4 30
IcA 2 1 3 ‘
JUNIN 61 68 1 200 330 : A
LA LIBERTAD 4 7 1 12 \
LAMBAYEQUE 6 7 1 14 TruMie>

ACRE
LIMA 2 38 83 39 162 -
LORETO 22 15 631 1654 442 2764 ) Y
MADRE DE DIOS 1 1 PER
PASCO 3 6 2 7 18 - "
PIURA 48 70 1 119 1' \
PUNO 1 1 ‘ y
SAN MARTIN 1 1 9 12 7 30
TACNA 4 5 9

TUMBES 162 252 414
UCAYALI 2 4 5 11

Total general 23 87 1023 2142 725 4000 ‘
Arequipa
quipa

Serotipos @ DENV-1 @DENV-2 @ DENV-3 @ DENV-4
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GENOTIPOS DE DENGUE

=1
Figura 11. Arbol Mlogendtico no enralzado (Minlmum Evolution} para 2 gen E de 554
mavivinus. Las distanclas genelcas entre los cuairo serolpos del dengus Son Mmayonss
quws las distancdas enitre muchas especles denbo @el complejo antlgenice  de 1a
encefalilis ransmitida por garapatas y encelallls [aponesa (Sweae, 2010)
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Genotipos circulantes en Perd

ANO DE
SEROTIPO GENOTIPO INGRESO PERU
DENV-1 América/Africa 1990
Ameérica 1995
DENV-2 Ameérica/Asia 2001/2010
Cosmopolita 2019
DENV-3 India 2001
DENV-4 Indonesia 2001

Fuente: Instituto Nacional de Salud
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DENV-1:GENOTIPO V — (AMERICA)

DENV-2:GENOTIPO COSMOPOLITA

* DENV-2:GENOTIPO COSMOPOLITA
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- Loret4 Dic 2018
L Ucayali1 Ene 2020
— Ancash1 Jul 2019

Tunbes1 Set 2019

o 4{
o7 | Tumbes1 Jun 2019

Lima Chaclacayo Mar 2019
LaLibertad1 Ene 2019

76 | 99 LaLibertad3 Jun 2019

LaLibertad4 Jun 2019

- Lalibertad2 Ene 2012

o S Arbol filogenético del DENV-1 Genotipo V durante el brote
I e L de dengue en Iquitosyotras regiones del Peru, 2019-2020.

FJ639812 Venezuela 2005

GU131948 Colombia 2001
€3

JXB669462 Brazil 2010ate 12898/BR-PE/10 complete genome.
KJ189367 Puerto Rico 2010

o8 KJ189368 Mexico 2012

AY780643 Peru

100

AF425626 Peru 1991
{YTGZOM Singapore 2004
99
100 KM403578 Singapore 2013

EU179861 Brunei 2006

EF025110 China 2006

99

99

| DQ672556 Frech Polynesia 2010

w0 L DQ672563 USA Hawai 2001
LMV CP

L | 99
|— KJ726662 Sri Lanka 2012

MF681693 China 2017

KJ755855 India 2013

HG316481 Thailand 2010
KF921935 Vietnam 2007
GU131922 Cambodia 2008

L] HMB31852 Cambodia 2006

— www.ins.gob.pe
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SanMartin{ Dic 2019

SanMartin2 Dic 2019
Huanuco Abr 2019
Ucayali Set 2019
MDD18 Ene 2020

Cajamarca Ene 2019
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Ucayall Ene 2019

Ministerio de Salud

MDD18 Ene 2020

Loreto Abr 2019

San Martin Feb 2019
Loreto May 2019
Ucayali Ene 2018
Ancash May 2019

La Libentad Mar 2019

Loreto5 Ene 2020

DENV-2 Genotipo
América/Asia

@ Loretos Ene 2020
Lambayeque Jul 2019

Lambayeque May 2019

San Martin Abr 2019

Loreto Jun 2011

KC294218 Peru IDA 1081 2011

KC294221 Peru 10A 2080 2010
w I.Jumn Ago 2019
. Junin Set 2019

Ucayali1 Feb 2018

MDDZ Mar 2018
‘f | moDa Feb 2018
MDD3 Mar 2018

MDD Mar 2018
MODS Mar 2018

Arbol filogenético del DENV-2 Genotipo América/Asia'y Genotipo
Cosmopolita, circulantes en el brote de dengue, Per 2019-2020

s | MODS Mayo 2018
MODT Feb 2018
MDD1 Mar 2018
MOD11 Now 2019
MDD13 Ene 2018

" 1 mos Feb 2019

Ucayal2 Feb 2018

Ayacucho Ene 2019

" L ayacucho mar 2010
" Cusco Fed 2019

La Libertad1 Abr 2016
» L La Libertad2 Abr 2016

La Libertad Jun 2019

2 Control VIGENDA

DENVZ Control 2016 I

L L ]
GQB6851 Thailand BID-V3357/1964 1964

| DENV2 Control

| oenvz contror 2

AF276819 China F.J10 2000

KY627762 Burkina faso 769191/8F 2016
N BN BN BN BN BN BN BN NN SN NN NN NN B .
KUB48303 Singapore NUH MDC 2018

KX621247 China 2015-C2-17

MDD2 Nov 2019
MDD8 Nov 2019
MN328061 CHRF DenV002
v | Cusco Set 2019

Cusco LaCovencion Ene 2020
1 { o uhamn w220
MDD3 Nov 2019

MDD17 Abx 2019

I
I
I
I
I
I
I MDD16 Ene 2019
DENV-2 Genotipo : [rworenzs
I
I
I
I
I
I
I
I

Cosmopolita

MDD15 Mar 2019

MDDS Feb 2019

MDD8 Jun 2018
10| Puno Abr 2019
Punc May 2019
31 [~ Cusco Quispicanchi Ene 2020

b Puno Ago 2019

+ MDD1 Nov 2019
MDD10 Nov 2019

MDD Nov 2019

3
MDD7 Jun 2019

e




T.
P FJ205871 US/BID-V17331998 ﬁ
E.- — FJ182015 VE/IBID V111472001 [
]
-

FJ182013 US/BID-V1450/1998 c 1 .

FJ024470 US/BID-V1612/2004 %* I Investlga r para p roteger la salud

EUT26771 US/BID-V1448/1998 &,

EUG872265 U S/BID-V1466/1999

EUB8T221 USIBID-V1460/2000
EUBBT218 U S/BID-V1455/1999
EUB8T21 US/BID-V1447/1998
ELIBAT196 LIS/BID-V1476/2002 Genotype Il
EUS29693 U S/BID-V1080/2006
ELI482613 VE/BID-VE08/2001
FJ398458 PERU/BID-V2981/2002
GU131853 COMBID-VI401/2004
— EU4B2658 USIBID-V1048/1958
— FJ898445 CO/BID-V2988/2007
| FJ898472 VEIBID-VZ26%/2003

GO252678 VE/BID-Y2454/2001

60GU131954 CO/BID-Y3404/2006 f—
EU7 28765 USBID-V1430/2003

67 EUT267T73 US/BID-V1453/1999

—— FJa89g457 EC/BID-V2875/2000
INS043425814 AMAZOMNAS 2014
104591300098 CAJAMARCA 2013
104581300085 CAJAMARCA 2013
INS0E1682114 AMATONAS 2014
INSOB083TT14 PIURA 2014
%140841500?52 PERU SAN MARTIM 2015
&

1M S0303400185 PERU JUNIN 2015
IN 5044858015 LAMBAYEQUE 2015

FU850079 SRIBID-V233712003 Arbol filogenético con 8 secuencias de

FJ205870 US/BID-V1731/2003

tazssira vE stes uoe los DENV-3 analizados durante el

I periodo de estudio. Andlisis filogenético

PRk H Ao con secuencias de 202 nucleotidos de los

genes E/NS1. Las cepas de este estudio estan
_ﬂ*GQBSSEJS BR/IBID-V243172008

e taante indicadas por letras en color negro

HQ235027 PAR DENV3 $532-07

— AY09934251 MART/2001/2336 (genotipo III) .

FJ547083 USIBID-V2119/2002
FJB98446 BR/BID-VZ877/2001
FJB98447 BR/BID-V2983/2003
FJE98450 TT/BID-V2082/2002
F.JB88462 AIIBID-V2878/2001
FJB98463 LC/BID-V2579/2001
FJ813015 BR/BID-V2380/2001
GOBBEEE1T TIBID-YVISZE/2002
GU131873 BR/BID-Vi598/2007
—— GU131951 CO/BID-V3394i2003
GQB6856T3 CO/BID-V33STI2003
AYT70511 INDLA 2003
FJ882573 SRILANKA 1993
EUDE1183 SINGAFORE 2005 Genowpe !
Bil EU081220 SINGAPORE 2005
FM429888 MALAY S1A 1987
#FN#EQEBE MALAY SIA 1397 Genotype IV
AYT44678 FRENCH POLYMESLA 1939
 FN429813 MALAY S|A 2004
8 | ggA¥766104 SINGAPORE 8120 1895
FMN420897 MALAYSIA 1995
GU131941 CAMEODIA 2007 Genotype Il
ﬁ?m CAMBODLA 2002

FJ744732 THAILAMD 2001

a1

www.ins.gob.pe



P HQ332173 VE 61110 VENEZUELA 2007 ff—"L.
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T HQ332172VE 61027 VENEZUELA 2007 = ‘. I Investigar para proteger |a salud
FJ464319 VENEZUELA 2006 Gl _BL.O
GQ139590 VENEZUELA 2005 ~ERo e
GQ139587 VENEZUELA 2004

GQB68585 COLOMBIA 2005
FJ8B82580 VENEZUELA 2007
61 FJ182016 V1158 VENEZUELA 2007
[ FJ502988 CNM833VI06 VENEZUELA 2006
FJ502987 CNMO37VIO7 CUBA 2006

FJ502084 CNM9O09VIO6 CUBA 2006
62 FJ502985 CNMO54VIO6 CUBA 2006 —
61 FJ502986 CNM966VIO6 CUBA 2006

JQ513339 BRAZIL 2011
JQ513341 BRAZIL 2010
KC009640 COLOMBIA 2004
JQ513342 BRAZIL 2011
@ 148071301174 PERU MADRE DE DIOS 2013
8}‘— ©148071301932PERU MADRE DE DIOS 2014
FJ639737 VENEZUELA 1998
FJ639773 VENEZUELA 2001
GQ139578 VENEZUELA 1997
AY152092 VENEZUELA 1995
JQ513333 BRAZIL 2010 Genotype Il r . .
4 KC009639 COLOMBIA 2000 Arbol ﬁlogenétlco con 2 secuencias de los DENV-4
— GQB8685TI COLOMEIA 2001 . r . & B
| FU850059 PUERTORICO 1998 analizados durante el periodo de estudio. Analisis
— AY152367 TRINIDAD TOBAGO 1900 .. . OB
|| russorssvenezueLa 1008 filogenético con secuencias de 200 nucledtidos de los
64 FJ639764 VENEZUELA 2001 . , . .
F 1502080 ECUADOR 2005 genes E/NS1. Las cepas de este estudio estan indicadas
FJ464261 COLOMBIA 2006 .
64 Fu64326 PERU 2006 por letras en color negro (genotipo II).
JFO67780 PERU 2010
GQ199878 PUERTORICO 1994
E AY152044 PUERTORICO 1998
AY152372 SURINAM 1994
—JF262TB2ZHAITI 1873
& DQ390322 FRENCH GUIANA 1993
AF326573 DOMINICANA 1981
96 |AY152348PUERTORICO 1982
AY152856 PUERTORICO 1985
KC963424 COLOMBIA 1982
KF307503 SENEGAL 1953
GQ109879 PUERTORICO 1994
1 —— GQB868594 PHILIPPINES 1956
AYE18292 THAILAND 2001 I Genotype |
AY618989 THAILAND 1997 | Genotype Il
EF45906 MALAYSIA 1975

I Sylvatic

G .
il www.ins.gob.pe
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CONCLUSIONES:

En los ultimos 5 anos, se observa la circulacion de los 4 serotipos de dengue, en diferentes
regiones.

En los altimos 10 afios, se evidencia la circulacion del genotipo America Asia del
DENV-2.
El 2019 se registra el ingreso del nuevo genotipo “Cosmopolita” a la Region

Madre de Dios, al Pert1y a las Américasy su dispersion a Cusco y Puno

RECOMENDACIONES:

Se debe realizar la vigilancia de la dispersion del genotipo “Cosmopolita” del DENV 2y el
genotipo América del DENV 1.

Es importante fortalecer y sistematizar la Vigilancia de Serotiposy Genotipos de los 4 serotipos
de dengue en el Peru.
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