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Cuadro Situacion
clinico 4 epidemiolégica

PRUEBAS DISPONIBLES

Diagnostico
Dengue

= == —— —-— —_ -y
Vigilancia regular
Vigilancia centinela
Diagnéstico por
definicion de caso

- ELISA IgM g » Investigacion

- ELISA IgG de captura - [ - ﬂ)etﬂlva_u Otﬁl' —
- ELISA IgG Indirecta y

- PRNT

- ELISA Ag NS1 (Proteina no estructural)
- RT PCR TR Multiplex TRIOPLEX (D, Z, CH)
- RT- PCR TR Multiplex (DENV 1,2,3,4 )

- Aislamiento viral

e o - -

- Secuenciacion genética.
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PERU Investigar para Proteger la Salud

ALGORITMO

° PACIENTE FEBRIL CON SOSPECHA
NTS N° 125-2016 DE DNGLE

Tomar 7 mL de sangre y enviar 2 mL de suero al Laboratorio de
Salud Publica
gid e

v v
Si el iempo de enfermedad < & Si el tiempo de enfermedad > §
dias dias

ELISANSI ELISAIgM

ELISANSI ELISANSI ELISA IgM
Reactivo No Reactive Reactivo

CASO CONFIRMADD DE
DENGLE

CASO CONFIRMADD DE
DENGUE

ELISAIgM

Envio al INS/LRR implementada | ELSATgM | | ELSATgM |

paraidentificacidn de serotipos

Reactivo No reactive

ELISAIgM
No Reactivo

TE <10 dias
SOUCITAR SEGUNDA
MUESTRA

par
RT-PCRTIEMPO REAL £AST CONFRMADE DE SOLEITAR SEGUNDA
DENGUE MUESTRA | ELISAIgM | |

Reactivo

ELISAIgM
No reactivo

ELISAIgM ELISA IgM CASD CONFIRMADE DE
Reactivo No reactivo DENGLE

CASD CONFIRMADD DE
DENGLE

Caso descartado de Dengue
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Caso descartado de Dengue

TE > 10 dias

Casn descartado de Dengue

[
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PACIENTE FEBRIL AGLIDD
CON SOSPECHA DE DENGLE

L 2
ELISANSI
No Reactive

CASO CONFIRMADD
DE DENGUE

RT-PERTIEMPO REAL | rrecRneweorea oz - mopiex |
para SEROTIPDS
¥ Il ] v
Dengue IKA Chikungunya D.1YCh
POSITVD POSITIVD pOSITIVD NEGATIVD
CASD CONFIRMADD CASO CONFIRMADD CASO CONFIRMADD
SEROLOGIA DE DENGLE DE ZIKA
\NO P A OND ) \ U
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PACIENTE FEBRIL AGLIDD
CON SOSPECHA DE DENGLE

I
Tomar 7 mL de sangre y enviar 2 ml de suero al
Laboratorio de Salud Publica

L 2 v
ELISANSI ELISANSI
Reactivo No Reactiva
CASD CONFIRMADD ¥
DE DENGLE RT-PCR TIEMPO REAL DZC
- TRIDPLEX -
RT-PCRTIEMPO REAL L
para SEROTIPOS v ! = ' y
Dengue IKA Chikungunya D.ZYCh
POSITIVD POSITIVD POSITIVD NEGATIVD
v ¥
DE DENGLE DE ZIKA DE CHIKUNGUNYA
LRR l 1

7 ENVIO PARA VIGILANCIA GENOMICA DE DENGUE
J“‘ (Seguin criterios INS)
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Distribucién de casos de Dengue, chikungunya y zika por afo, la Region
de las Americas. 2010-2022

Investigar para Proteger la Salud

B Zika cases B Chikungunya cases Dengue cases
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Fuente: PLISA, PAHO / WHO (https://www.paho.org/plisa), Oct 13 2022.

n Instituto Na

S lwa

P

14/10/2022



Distribucion geogréfica de serotipos de dengue en la region de las Américas 2022

Country
Argentina
Bolivia
Brazil
Colombia
Costa Rica
Cuba
Dominican Republic
El Salvador
Guatemala
Henduras
Mexico
MNicaragua

Panama

Puerto Rico

Venezuela

Serotype

I oEnvl

DENV1

o 000000 o000 0

* 0

I DENY3

DENVZ2

DENV3

e 00

L N

DENVA

Fuente: Datos ingresados en la Plataforma de Informacion de Salud para Américas (PLISA, PAHO / WHO) por los Ministerios e Institutos de Salud
de los paises y territorios de la Region. Disponible en: https://www.paho.org/plisa.
Actualizado: Oct 13 2022.
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Genotipos Circulantes en el Peru
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SEROTIPO ANO DE GENOTIPOS CIRCULANTES | GENOTIPOS CIRCULANTES
INGRESO PERU (HASTA EL 2019) (AL 2022)
Genotipo Il
DENV-1 1990 Genotipo V Genotipo V
2001/2010 América/Asia
DENV-2 América
2019 Genotipo Il Cosmopolitan | Genotipo Il Cosmopolitan®
DENV-3 2001 India - Genotipo 111
DENV-4 2001 Indonesia - Genotipo Il

Fuente: Instituto Nacional de Salud, Lima — Per.

* Genotipo prevalente actualmente
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Arbol filogenético del DENV-1 global
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DENVI/Y
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DENVI/I
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Coloura by Peru
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INS PERU

Las muestras de Peru,
estan agrupadas en el
genotipo V (grupo de

color azul), se detallan
con una flecha.

IDENTIFICACION DEL GENOTIPO Il COSMOPOLITAN 2019

RESULTADOS:

Figura 1:

El andlisis genético de las secuencias
indican la presencia de un genotipo
con elevada homologia con el
genotipo  Cosmopolita 2  del
serotipo Dengue-2, tal como se
muestra en el arbol filogenético
generado.

Se observa también que existe otro

grupo de muestras
homologia con el

que presenta

genotipo

América/Asia que ingreso a Loreto
desde fines del 2010 (Figura 1).

REV PERU MED EXP SALUD PUBLICA.2022:39().

CARTA AL EDITOR

EMERGENCIA DEL GENOTIPO
COSMOPOLITA DEL VIRUS DENGUE
SEROTIPO 2 (DENV2) EN MADRE DE
DIOS, PERU, 2019

EMERGENCE OF THE COSMOPOLITAN
GENOTYPE OF DENGUE VIRUS SEROTYPE 2
(DENV2) IN MADRE DE DIOS, PERU, 2019

M. Paquita Garcia®'2, Carios Padilla®2,
Dana Figueroa>'%, Carlos Manrique >, César Cabezas 4

Laborstoio Nacional e Referenca de Metaxénicss Virles, Centro Na

o Nacionsl de Slud.Lima Perd.
olecalar y Biotecncl.

actonal de Saud. Lima

=
> Region de Slad de Madre de Dios,

trar la introduccién de un nuevo genotipo de DENV 2, que
no circula en las Américas.

Durante ¢l brote de dengue en Madre de Dios, del
a0 2019, se hizo ¢l diagndstico inicial en los pacientes,
determinando el antigeno NSI por ELISA. El aislamiento

la linca celular C6-36 fue exitoso
32 procesadas. El virus fue identificado con anticuerpos
monoclonales por ~ inmunofluorescencia  indirecta, y

12 muestras

simulténcamente las muestras fueron analizadas por RT-PCR
en tiempo real (@PCR-RT) en el Laboratorio de Referencia
Nacional de Metaxénicas Virales del Instituto Nacional de
Salud (INS). Todas las muestras fueron identificadas como.
DENV2.

Siguiendo el protocolo de Santiago et ., los productos
amplificados y purificados se secuenciaron por ¢l método de
Sanger en el Laboratorio de Biologia Molecular del INS. Las
secuencias oblenidas se ensamblaron utlizando el programa
informitico SeqScape para obtener la secuencia de consenso

pialista

ron para ealizar

MEGA X y el algoritmo M. Likehook. Ade-

Andl; filogenético de 12
muestras de MDD evaluando
en gen de la
envoltura de DENV-2

AMERICA/ASIA

"DENV-2PEIGA 20802010 fitos
DENV-2PEAQA 20422010 autos
DENV-2PEIFPIO120712011 mitos
DENV-ZPEINFIHIS92010 lutos

DENV-2PEIFPIONI7-42011 lauitos
DENV-2PEIFSL 488212010 Yurimaguas

KC204223 Penu 2010
DENVZPEIFPIOAN01 ltos

(— — = Muestras de MDD que pertenecen al
—_——— genotipo América/Asia

==sn Muestras de MDD que pertenecen a un
— — J genotipo diferente al de América/Asia
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Regiones afectadas con DEN 2 Genotipos Il

Cosmopolitan en el Perd

REGIONES AFECTADAS
SEROTIPO GENOTIPO (HASTA £L 2019) REGIONES AFECTADAS (AL 2022)
Amazonas, La Libertad, Lambayeque, Cajamarca,
DENV-2 Genatipo Il Madre de Dios, Cusco y Amazonas, Junin, Pasco, Huanuco, Loreto,
Cosmopolitan Puno Ucayali, Lima; Madre de Dios, Cusco, Puno, San
Martin, Ayacucho, Huanuco
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Fuente: Instituto Nacional de Salud, Lima — Perd.

Arbol filogenético del DENV-2 global

m - odes & Labels v Veadata blocks =) (5 TY D= | Logens
.

DENVZ/AA

DENVZ/C
(blank)
DENVZ/Al

DENV2/AM

(blank)
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* Las muestras de Peru se
encuentran agrupadas en el
genotipo Cosmopolita
(DENV2/C, naranja) y el
genotipo Asiatico/americano
(DENV2/AA, turquesa). Se
adicionaron 52 secuencias
provenientes de un estudio
previo que corresponden al
2019y 2020.

14/10/2022



DISPERSION DEL VIRUS DENGUE EN EL PERU,
DURANTE 2018 AL 2022

2018 2019 2020 2021 2022
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RETOS Y DESAFIOS PARA EL LABORATORIO
EN EL PERU

v Fortalecer y Mantener la capacidad de los laboratorios del-pais para dar respuesta
oportuna a la vigilancia e investigacién de brotes de dengue y otros arbovirus que
vienen co-circulando a través de métodos de diagnostico sensibles, especificos,
rapidos y de facil manejo.

v Contar con pruebas rapidas con alta sensibilidad y espeCIfladad dlagnostlca en
lugares inaccesibles.

v Fortalecer las capacidades de los laboratorios de salud publiga a través de la
capacitacion, la evaluacion de la competencia y el sumin ermanente de
reactivos y equipos de alta calidad para diagnosticar las cciones virales

emergentes y re-emergentes.

v Aumentar la eficiencia de un sistema de alerta temprana para identificar nuevas
cepas virales.

v’ Estudios de comportamiento del virus dengue in vivo (modelos ammales) in vitro (CC)
y por métodos moleculares (evolucién, virulencia y propagacion).

v Vigilancia en mosquitos. \ o

v' Revisién anual de las NTS para su actualizacién.
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%\ Organizacion i ‘\9 Organizacion
) Pa"argema"a [ Mundial de la Salud
> I S Lt o ecown raavs AMEricas
Qe
LABORATORIO DE REFERENCIA NACIONAL DE LABORATORIO DE REFERENCIA NACIONAL DE BIOLOGIA
METAXENICAS VIRALES MOLECULAR — EQUIPO DE VIGILANCIA GENOMICA

TM. M. Paquita Garcia Mendoza
(Responsable)

TM. N. Susy Merino Sarmiento
Blgo. Miguel Cobos Zelada

Blgo. Adolfo Marcelo Nique
Blga. Dana Figueroa Romero
Blgo. Gabriel De Lucio Burga
Blgo. Eissen Guerrero Seminario
Tec.Lab. Karina Huaman Ovalle.
Blga. Betzabeth Avila Paucar
Tec.Lab. Zarela Tiburcio Ramirez
Tec.Lab. Tomas Paredes Astupiia
Tec. Lab. Victor Meza Curo

GRACIAS POR LA ATENCION

amarcelo@ins.gob.pe

Blgo. Henry Baylon Calderdn
Blgo. Omar Caceres

Blgo. Marco Galarza

Blgo. Carlos Padilla

Blgo. Victor Jimenez

Blgo. Orson Meztanza
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